
2月5日 (水) 14:00〜16:00

パソコンで学ぶハンズオンセミナー

ChIP-Atlasは、世界中のChIP-seq, 

ATAC-seq, Bisulfite-seqデータを

全て統合したエピゲノミクスデータ

ベースです。本セミナーでは、ご自

身のパソコンを持参していただき

ChIP-Atlasの使い方を学んでいただ

きます。これにより、興味の遺伝子

のエンハンサー領域を特定し、そこ

に結合する転写因子を理解できます。

また疾患SNPに結合する転写因子を

特定し、発症の原理を理解できます。

ChIP-Atlas の使い方
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日時

埼玉県立がんセンター

臨床腫瘍研究所3F

セミナー室

場所

講師 沖 真弥（熊本大学 教授）

お問い合わせ

埼玉県立がんセンター臨床腫瘍研究所

小貫律子 onuki.ritsuko@saitama-pho.jp

https://igv.org/doc/desktop/#DownloadPage/

IGV をインストールしたパソコンをご持参ください。
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